
1. मानव जीनोम परियोजना (HGP) कब प्रािभं हुई थी?
A. 1980 में
B. 1985 में
C. 1990 में
D. 1995 में (C) 

व्याख्या :  मानव जीनोम परियोजना की शुरुआत 1990 में मानव 
जीनों के अनुक्रम ज्ञात किने औि उनके कायों का अध्ययन किने 
के लिए की गई थी।

2. मानव जीनोम परियोजना को ककस वर्ष पूर्ष ककया गया?
A. 2000
B. 2001
C. 2003
D. 2005 (C)

व्याख्या :  मानव जीनोम परियोजना 13 वर्ों के प्रयासों के बाद 2003 
में सफितापूवषक पूर्ष हुई।

3. मानव जीनोम में िगभग ककतन ेबेस पेयसष पाए जाते ैं?
A. 3 ममलियन
B. 3 मबलियन
C. 30 ममलियन
D. 30 मबलियन (B) 

व्याख्या : मानव जीनोम में िगभग 3 मबलियन (3 × 10⁹) िासायकनक 
बेस युग्म (न्यूक्लियोटाइड पेयसष) पाए जाते ैं।

4. मानव जीनोम परियोजना का मुख्य उदे्दश्य क्या था?
A. RNA संिचना का कनर्धािर्
B. सभी जीनों का अनुक्रमर् औि कायष कनर्धािर्
C. DNA प्रमतकृमत का अध्ययन
D. जीवों का वगीकिर् (B) 

व्याख्या : इस परियोजना का उदे्दश्य मानव डीएनए में उपस्थित 
िगभग 20,000–25,000 जीनों की पैचान कि उनके कायों 
को समझना था।

5. मानव जीनोम परियोजना के दौिान कौन-सा मवज्ञान क्षेत्र तीव्र 
गमत से मवकससत हुआ?
A. जैव िसायन
B. सूक्ष्मजीव मवज्ञान
C. जैव सूचना मवज्ञान 
D. पयाविर् मवज्ञान (C)

व्याख्या : HGP के दौिान उत्पन्न मवशाि आनुवंसशक आंकडों के 
मवश्लेर्र् के लिए जैव सूचना मवज्ञान का तीव्र मवकास हुआ।

6. मानव जीनोम परियोजना में प्रयुक्त मुख्य मवसर्धया  कौन-सी थीं?
A. ESTs औि अनुक्रम कटप्पर्ी 
B. इिेक्ट्रोफोिसेसस औि PCR
C. जैि फफल्ट्रेशन औि स्पेक्ट्रोस्कोपी
D. केवि माइक्रोस्कोपी (A) 

व्याख्या : HGP में दो प्रमुख तकनीकें  प्रयोग की गईं — व्यक्त 
अनुक्रम घंुडी (ESTs) औि अनुक्रम दत्तकथन (Sequence 
Annotation), सजनसे कोकडिंग औि नॉन-कोकडिंग क्षेत्रों की 
पैचान संभव हुई।

7. मानव जीनोम परियोजना में डीएनए खंडों को िोन किन ेके 
लिए कौन-से वाैक उपयोग ककए गए?
A. प्लास्मिड औि कोस्मिड
B. BAC औि YAC
C. RNA औि mRNA
D. रांसपोसॉन औि िरेोवायिस (B) 

व्याख्या : डीएनए अनुक्रमर् के लिए जीवार्ु कृफत्रम गुर्सूत्र (BAC) 
औि यीस्ट कृफत्रम गुर्सूत्र (YAC) संवाैकों का उपयोग ककया 
गया था।

8. मानव जीनोम की औसत जीन िंबाई ककतनी पाई गई?
A. 300 बेस पेयि
B. 3,000 बेस पेयि
C. 30,000 बेस पेयि
D. 3 ममलियन बेस पेयि (B)

व्याख्या : मानव जीनोम में औसतन प्रत्येक जीन िगभग 3,000 
न्यूक्लियोटाइड िंबा पाया गया।

9. मानव जीनोम में ककस गुर्सूत्र में सवासर्धक जीन पाए जात ेैं?
A. गुर्सूत्र X B. गुर्सूत्र 1
C. गुर्सूत्र 21 D. गुर्सूत्र Y (B)

व्याख्या : मानव जीनोम में गुर्सूत्र 1 में सबस ेअसर्धक (िगभग 
2,968) जीन पाए जाते ैं, जबकक Y गुर्सूत्र में सबसे कम (231) 
जीन ैोते ैं।

10. मानव जीनोम परियोजना से क्या प्रमुख िाभ प्राप्त हु हुआ?
A. प्रजामतयों की पैचान
B. आनुवंसशक िोगों की पैचान औि उपचाि की संभावनाए 
C. जीवों की गर्ना
D. कोसशका संिचना का मवश्लेर्र् (B) 

व्याख्या : इस परियोजना से मानव डीएनए की मवमवर्धताओ ंऔि 
आनुवंसशक िोगों के कािर्ों को समझने में सैायता ममिी, 
सजससे भमवष्य में उपचाि के नए मागष प्रशस्त हुए।
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